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Pourquoi soumettre mes données ? 

• Open science
• La reproductibilité des expériences 
• Donner accès à mes données
• Archiver mes données
• Publication d’articles
• Analyser mes données
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3 bases de données
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Qui a déjà 
soumis à 
l’ENA ?

C’était facile ?



La base de données

Plateforme ouverte pour  la gestion, le partage, l'intégration, l'archivage et la 
diffusion des données de séquençage.

Connecté avec UniProt, RNAcentral, EBI Metagenomics, Ensembl, Ensembl 
Genomes, ArrayExpress, ...

Des données variées: génomique animale, la biotechnologie marine, la 
biodiversité, la surveillance des agents pathogènes et la biologie des cellules 
souches



La documentation

https://ena-docs.readthedo
cs.io/en/latest/ 

https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/
https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/


Modèle des métadonnées

Assemblies 
Annotations

Source: 
https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/submit/general-guide/metadata.html  
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ISA compliant !

All samples 
submitted to 
ENA must 
conform to a 
Checklist

https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/submit/general-guide/metadata.html


Description des expériences et validation

https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/submit/reads/webin-cli.html?permitted-val
ues-for-instrument 

https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/submit/reads/webin-cli.html?permitted-values-for-instrument
https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/submit/reads/webin-cli.html?permitted-values-for-instrument


Les checklists de l’ENA pour les “samples”
● A checklist defines the minimum and optional metadata expected to 

describe biological samples
● ENA are based on the Genomic Standards Consortium (GSC) 

recommandations
● The most suitable checklist depends on the type of the sample: 

https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/checklists 
● All ENA checklist are defined by an access number like ERCxxx (Ena R 

Checklist xxx)
○ example: GSC MIxS plant associated 

https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/view/ERC000020 
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https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/checklists
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Listes des checklists pour les “Sample”



Exemple COVID-19

https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/checklists 

https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/checklists


Méthodes de soumission



Interactive

https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/submit/general-guide/interactive.html 

https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/submit/general-guide/interactive.html


Web-Cli



Programmatic

Exemple : submission.xml 



Cas particulier COVID-19

https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/view/ERC000033 

https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/view/ERC000033


Les outils complémentaires

https://www.ebi.ac.uk/services/all 

https://www.ebi.ac.uk/services/all




Qui a déjà 
soumis à 
GEO ?

C’était facile ?



La base de données 

GEO est un dépôt public international qui archive et distribue librement des 
données de: 

- microarray ; 
- de NGS ;
- et d'autres formes de données de génomique fonctionnelle à haut débit .

soumises par la communauté des chercheurs.



Documentation

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/geo/info/ 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/geo/info/


Organisation des données

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/geo/info/overview.html 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/geo/info/overview.html


Fichiers 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/geo/info/spreadsheet.html#GAtemplates 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/geo/info/spreadsheet.html#GAtemplates


Exemple Excel Illumina



Les outils complémentaires : GeoToR
exemple : GSE25724

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/geo/info/geo2r.html 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/geo/info/geo2r.html




Qui a déjà 
soumis à 
GISAID ?

C’était facile ?



Présentation de la base
Données de tous les virus de la grippe et du coronavirus à l'origine du COVID-19 : 
séquence génétique et les données cliniques et épidémiologiques associées aux virus 
humains, ainsi que les données géographiques et spécifiques aux espèces associées aux 
virus aviaires et autres virus animaux, pour aider les chercheurs à comprendre comment 
les virus évoluent et se propagent pendant les épidémies et les pandémies.

GISAID le fait en surmontant les obstacles et les restrictions dissuasifs, qui découragent 
ou empêchent le partage des données virologiques avant la publication officielle.

L'Initiative garantit que le libre accès aux données de GISAID est fourni gratuitement à 
toutes les personnes qui ont accepté de s'identifier et de respecter le mécanisme de 
partage de GISAID régi par son accord d'accès à la base de données.



Le fichier de 
métadonnées
Fichier excel



WEB - Single



Web - Batch upload



GISAID CLI2

Version 2 Command Line Interface (CLI) for batch uploading



Les outils complémentaires 



Data brokering à l’IFB

35



Pourquoi le développer à l’IFB

Constat
- Les soumissions sont souvent complexes et difficiles à réaliser par les 

équipes expérimentales.
- Les métadonnées sont souvent mal comprises, ce qui entraîne des 

soumissions incomplètes, redondantes et incohérentes.
L'ENA a demandé à l’IFB de devenir le data broker français 
Idée principale  : offrir un service national de data brokering à IFB pour 
simplifier et rationaliser les échanges de données entre les ressources 
internationales et le nœud Elixir français IFB.
3 types d'activités : le développement d'outils, la formation et le support 
aux utilisateurs.
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Data Brokering service developed by IFB  

Data

Metadata ...

Data 
brokering tool

> API

IFB services to submit data and 
metadata of a project to international 

resources

IFB services to manage and 
centralize data and metadata of a 

project
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The omicsBroker tool

omicsBroker is a tool to easily annotate and submit omics data to 
international repositories

Prototype disponible (soumission dans la zone de test de l’ENA)
- Développé en Django
- Disponible en Docker

Futurs développements 
- Gestionnaire de soumission, 
- API,
- ... 
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Exemple du prototype



Des outils de data brokering déjà disponibles

https://metagenote.niaid.nih.gov/ https://www.gfbio.org/ 

https://metagenote.niaid.nih.gov/
https://www.gfbio.org/

