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Facile à trouver : pour les humains et 
les ordinateurs :

• id unique et pérennes

• métadonnées riches

Accessibles à long terme

• entrepôt "pérenne »

• licence d'utilisation explicite ( FAIR ≠ 
ouvert)

•Open Science & FAIR Data

Wilkinson 2016

10.1038/sdata.2016.18

Interoperables :  faciles à 

combiner avec d'autres jeux de 

données

• formats ouverts et documentés

• vocabulaire standardisé, 

ontologies (données et méta-

données)

Réutilisables :

• réutilisables par soi, par 

d'autres

• réutilisables par des machines

Loi pour une République Numérique, 2016 : Obligation de publication des 

données de la recherche  si ≥ 50% financement public  

Pour être réutilisable, les données doivent être FAIR

« Digital objects—from data to analytical pipelines—benefit from application of these FAIR principles to ensure
transparency, reproducibility, and reusability. » 

htpps://doi.org/10.1038/sdata.2016.18
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• « Principes de Bermuda » lors du Human Genome Project  (1996) :
• Automatic release of sequence assemblies larger than 1 kb (preferably within 24 

hours).
• Immediate publication of finished annotated sequences.
• Aim to make the entire sequence freely available in the public domain for both

research and development in order to maximise benefits to society.

• Ces principes ne sont généralement pas suivis sur les aspects release 
automatisée et immédiate, le sont sur la ise à disposition.

• Progressivement les journaux exigent une mise à disposition des données au 
moment de la publication
• Assemblages 
• Donnés brutes (NGS)

Pour les données de séquence

Maxson Jones  et al.   J Hist Biol. 2018. 

INSDC Policy https://www.insdc.org/policy/
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En pratique ?
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• Entrepôt de données nucléiques
• Reads
• Séquences assemblées :

• Gènes
• Génmes
• Métagénomes

• Synchronisé* avec les deux autres banques internationales
• DDBJ (Japon)
• NCBI (USA)

• Fournit un ID unique et perenne

• Connecté à UniProt, RNAcentral, EBI Metagenomics, Ensembl, Ensembl
Genomes, ArrayExpress…

ENA 
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•How – to ?

La bible de la soumission

https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/

https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/
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Tous les 
« samples » 
soumis à ENA 
doivent suivre 
des 
« checklists »

Modèle de métadonnées

Assemblies
Annotations

metadata

metadata

metadata
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•Exemple metadata

Description des experiments

https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/submit/reads/webin-cli.html?permitted-values-for-instrument=
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A checklist defines the minimum and optional metadata expected to 
describe biological samples

• ENA are based on the Genomic Standards Consortium (GSC) 
recommandations

• The most suitable checklist depends on the type of the sample: 
https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/checklists 

• All ENA checklist are defined by an access number like ERCxxx (Ena R 
Checklist xxx)

• Example: ENA prokaryotic pathogen minimal sample checklist

https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/view/ERC000028

Meta-data pour « samples »

https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/checklists
https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/view/ERC000028
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Sample checklist
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Submission methods
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Interactive

https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/submit/general-guide/interactive.html

https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/submit/general-guide/interactive.html
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Using project & sample
id :

- Prepare files

- Validate files !!!!

- Submit (upload)

Webin-CLI

https://github.com/enasequence/webin-cli/releases/tag/7.2.1
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• Register study & sample

• Dont’forget to reserve
locus_tag if you want one

• Submit raw reads
• Prepare files for Webin-

CLI
• Validate & submit

• Submit assembly & 
annotation
• Prepare file for Webin-CLI
• Submit assembly (fasta)
• Submit annotation (EMBL) 

En pratique :

Level : Easy

Level : 

from

to 
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• Ca prend du temps et c’est (malheureusement) complexe
• A faire au plus tôt (read puis génomes)

• En gardant les séquences sous embargo (periodes de 2 ans max 
renouvellables)

• Attention aux critères de filtre de dépôt d’assemblage (ie contigs >200 
nct), dès le début de l’analyse.

• Mettre des adresses génériques comme « submitter » (seul autorisé à 
mettre à jour les données. Au défaut, un permanent.

• Attention aux méta-données, c’est ce qui fera que vos données sont 
réutilisables

•En pratique
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