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Lyon, les 17 et 18 juin 2025

Initiation a la métagénomique
et a la métatranscriptomique

B. Batut, H. Chiapello, C. Oger, O. Rué
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L’IFB/Elixir-FR, une fédération de plateformes et d’équipes en bioinformatique
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https://elixir-europe.org/about-us/who-we-are

L’IFB/ELIXIR-FR au service d’une grande communauté de recherche

INNOVATION, R&D transversale dans les domaines d’expertises de la
bioinformatique et d’applications de la biologie (fondamentale, santé,
agriculture, environnement) :

- Régional - plateformes et équipes associées pour le

développement de services

- National - avec les actions et communautés scientifiques IFB

FINANCEMENTS

Projets scientifiques nationaux &
européens :

ABRomics (Antibio-résistance)
AgroServ (agriculture et
écologie)

AtlaSea : ByteSea (Biodiversité
marine)

Cloud4Sams (métagenomique et
santé)

Neurovasc (santé et numérique)

< IFB  elijir
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Ferments du futur (alimentation
et santé)
ELIXIR - STEERS (cycle de vie des
données)

Projets d’infrastructures nationales

RENABI

MuDiS4LS (équipement de
recherche)

ABBA

VR

FRANCE
Développement de services en bioinformatique :
+ Infrastructure numérique (clusters et cloud)
+  Développement de logiciels
«  Formations

+ Support a des projets d’analyse de données avec
des biologistes

+ Accompagnement et mise en ceuvre de la science
ouverte pour les données en biologie-santé

+  Cycle de vie des données

EUROPE
Mise a disposition de services nationaux :
Clusters / Cloud / formations /...
Contribution au développement de services
mutualisés :
+  SDPELIXIR (Bio.tools / EDAM / OrphaData/ ...)

«  Accompagnement et mise en ceuvre de la science
ouverte pour les données en biologie-santé
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Nom, Prénom

Equipe

Données, écosysteme sur lesquels vous travaillez
Votre niveau d’utilisation de Galaxy

Vos attentes vis a vis de la formation
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Programme de la formation

https://moodle.france-bioinformatique.fr/course/view.php?id=40

Mercredi 18 juin 2025

Mardi 17 juin 2025

9:00-12:00 Introduction
Metaxonomic data

12:00-13:30 | lunch

13:30-14:00 @ Questions &
Discussion

14:0-16:00 Metagenomics
data

16:00-17:00 | BYOD- session 1

9:00-12:00 Wrap-up
Metatranscriptomics
data

12:00-13:00 lunch

13:00-15:30 BYOD- session 2

15:30-15:45 Evaluation form

15:46-16:00 Conclusion
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Training Infrastructure

= Galaxy

https://usegalaxy.fr/join-training/metag-lyon-2025/
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Bonne formation |
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