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f; Gentyane Team )=

Equipe de 13 personnes : 1 Directeur de Recherche (DS)
6 ingénieurs
Jérome Salse (RS) 1 assistante ingénieur
Charles PONCET (RO) 4 techniciennes

1 stagiaire Master

Michaela West (CDI BionanoGenomics)
Pauline Izorche

Véronique Gautier

Delphine Boyer

Elodie Belmonte

Carole Confolent

Lydia Jaffrelo

Lucy Garraud

Vincent Pailler

Carole Goumy (PUPH CHU CF)

Kevin Callawaere (Stagiaire Master)

Origine des postes : Personnels permanents affectés par le
département INRA BAP, CDI Bionano Genomics, CDD sur
3 ressources propres
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f; Missions et activités de Gentyane : bilan 2021

Evolution du nombre de prestations de 2008 a 2019

% Recherche et Développements technologiques

v
v
v

Test , acquisition, validation et optimisation de nouvelles technologies
Participation contrats de recherche privé et public
Soutien développements technologiques unité GDEC

«* Presta./Collaboration : bilan 2021

v" 1200 projets : INRAE (45%), Académique (17%), Privés (28%) sur plantes
(60%) et autres espéces : 160 projets en 2021
v' 3,5 M € de recettes en 2021
v" 355 runs PacBio en 2021 (env 700 To)
v" 100000 échantillons traités 3
30
< Formation, Valorisation 25
v" Formation clients, utilisateurs 20 = Publications
L. 15  Theses
v' Séminaires 10 | . .
M Chapitre de livre
v Publications scientifiques 5 -
O -
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f; Equipements

* Génotypage SNP (LC480, Fluidigm Biomark HD,

Juno et Biomark X, GBS AgriSeq Thermo

2 Affymetrix Genetitan Axiom format 96 et 384)
(service provider Affymetrix France)

* Séquencage Massif
2 Pacific Biosciences Sequel 8M
(Service Provider)

e Carte Optique l
Bionano Genomlcs -

ooooo

» Extractions automatisées d’ADN (4500/jour) chimie Macherey Nagel et Omega (plantes)
et DNAdvance Beckman (Animal) sur robot Beckman i7 (Gentyane : site de référence Beckman France) =

5
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3 MapMing Gentyane

AJHG #AsHG

ARTICLE | vou

Optical genome mapping enables constitutional
chromosomal aberration detection

Guillaume van der Zande « Ellen Kat

An ancient truncated duplication of the anti-Mullerian hormone receptor type 2
gene is a potential conserved master sex determinant in the Pangasiidae catfish
family

Ming Wen, © Qiaowei Pan, Elodie Jouanno, Jerome Montfort, @ Margot Zahm, @ Cédric Cabau,
Christophe Klopp, @ Carole lampietro, @ Céline Roques, Olivier Bouchez, Adrien Castinel,
Cécile Donnadieu, @ Hugues Parrinello, © Charles Poncet, Elodie Belmonte, & Véronique Gautier,
Jean-Christophe Avarre, Remi Dugue, Rudhy Gustiano, Trén Thi Thy Ha, Marc Campet,

Kednapat Sriphairoj, & Josiane Ribolli, Fernanda L. de Almeida, & Thomas Desvignes, © John H. Postlethwait,

Christabel Floi Bucao, & Marc Robinson-Rechavi, & Julien Bobe, & Amaury Herpin, & Yann Guiguen
doi: https://doi.org/10.1101/2022.01.14.475871

Published: July 07, 2021 * DOI: hitps://doi.org/10.1016/j ajhg. 05, WGS PaCBIO ) whole genome
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Resistance of Date Palm to Fusarium oxysporum f. sp. _—
Albedinis in Response to Alginate Extracted from 2
Sifurcaria ifurcata ¢ Biomark 96 x 96 HD (MinOﬂuidiC)
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| Typing known SNP set |
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Bionano Saphyr  Optical mapping _

Whole genome detection Stuctural variant /

capillary sequencer ABI_ Size analysis (SSR)  SSR

Fluidigm Access Array 48.48 lllumina Amplicon Seq

Detection & Typing all variants (SNP, Indel, SSR, ...) /|

/|

Aquaculture
Volume 530, 15 January 2021, 735930

Genome-wide association studies for resistance to
viral nervous necrosis in three populations of’
European sea bass (Dicentrarchus labrax) using a

novel 57k SNP array DlabChip

Ronan Griot e Phocas

*, Pierrick Haffray

( Brunier ", Jear

uno Peyrou ", Pierre-Alexandre G

f l ';\genomic applications -

nature communications

Explore content v About the journal v Publish with us v

Tissue expression ] )
‘_ Differential expression of genes _Is0-5eq PacBio

Transcriptome

PLATEFORME de
@EMNOTYPAGE et SEQUENCAGE en AUVERGNE

ARTICLE | VOLL

Characterization of plant microRNA-encoded peptides (miPEPs)
reveals molecular mechanisms from the translation to activity and

specificity

Dominique Lauressergues Mélanie Ormancey ° « Bruno Guillotin ® = Héléne San Clemente
Laurent Camborde « Carine Duboé « Sabine Toumeur « Pierre Charpentier « Amélie Barozet « Alain Jauneau

huleau « Virginie Gervais « Serge Plaza « Jean-Philippe Combier 2 © =1
s « Show footnotes

DOI: https://doi.org/10.1016/j celrep.2022.110339

MRNA expressed genes  50-Seq PacBio

Regulation of expression ADN .M

6mA PacBio

\ 4mC PacBio

High molecular weight DNA

Classic DNA HD
Ultra high molecular DNA

Preparation of matrices

blotch

nature > nature communications > articles > article

Article | Open Access | Published: 19 January 2021

A wheat cysteine-rich receptor-like kinase confers
broad-spectrum resistance against Septoria tritici

Cyille Saintenac &, Florence Cambon, Lamia Aouini, Els Verstappen, Seyed Mahmoud Tabib Ghaffary

Théo Poucet, William Marande, Héléne Berges, Steven Xu, Maélle Jaouannet, Bruno Favery, Julien

Nature C

Alassimone, Andrea Sénchez-Vallet, Justin Faris, Gert Kema, Oliver Robert & Thierry Langin

12, Article

ber: 433 (2021) | Cite this article
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Nouveaux questionnements liés aux données:

¢+ Nouveaux modes de stockage & centralisation (solution nationale-locale, cloud ?)
permettant la meilleure exploitation (et limité dans le temps en local)

¢ Cadre-Format Open-FAIR assurant le respect de standards pour l'interdisciplinarité:
Findable (entrepdts de stockage?) |
Accessible (protocoles unifiés?) -

Interoperable (vocabulaire-ontologie?) S—
Reusable (standards de la communaute?) des données

+ PGD (ANR, H2020): OPIDoR.

=» AgroDataRing, Data INRAE, DataVerse & réseau de Correspondants-Référents (DIPSO)
=» Réflexion au sein et entre ISC-IRD

8 https:/ /www.inrae.fr/inrae-genomics/



9_@ Gentyane : Gestion des données

Structural <
genomics 1-Stockage-Access: DatalNRAE
] =» Quel(s) stockage(s) a Quels couts ? en fonction de la nature
Complex genome (court/moyen/long terme) des données ?
assembly y,
Diversity 2-Gestion: PGD & FAIRisation
. =» Quels protocoles (ontologies) / Quel référencement (SRA-DOI) ?
Metagenomics
Epigenomics 3-Analyse: Données brutes vers CNV-PAV-DEG-DMR...
. . =>» Quels outils / Comment associer les compétences (Unités/dpt.) ?
Transcriptomics
(Full length cDNA)

4-Intégration: Centraliser |a totalité des données produites

Functlo.nal => Veille contractuelle sur les conventions avec les partenaires privés
genomics
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